
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
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32401467.m  MGNYKSRPTQTCSDEWKKKVSESYAIIIERLEDNLQIKENEFQELRHIFGSDEAFSEVSLNYRTERG~~~~~~~LSLLHLCCVCGGNKSHIRALMLKGLRP~~~~~~~~SRLTRNGFPALHLAVYKDSPELITSLLHSG~ADVQQVGYGGLTALHIAAIAGHPEAAEVLLQHGANVNVQDAVFFTPLHIAAYYGHEQVTS 
HH498.h     MGNYKSRPTQTCTDEWKKKVSESYVITIERLEDDLQIKEKELTELRNIFGSDEAFSKVNLNYRTENG~~~~~~~LSLLHLCCICGGKKSHIRTLMLKGLRP~~~~~~~~SRLTRNGFTALHLAVYKDNAELITSLLHSG~ADIQQVGYGGLTALHIATIAGHLEAADVLLQHGANVNIQDAVFFTPLHIAAYYGHEQVTR 
17552278.w  MGNYKSRPLTSCSDELKKKISEGYSVVRSRLSDDVRSRSNLGWVDVQIAAFEKSLEDFKQHMCPENAELKSTQLLSLFHIICAGHSDSQPEKLQFLIDNLPKESSITLISSQSANGFTPLHIAIYRGDVAILKALIATKLVDLDQSGRHLLPALHLAAMIGDSEMLTILLNSGANIHVTDFVHFTALHCATYFGQENAVR 
58500020.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGAEEEAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AARGGGSGSESGGSG 
15223025.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDSPAAG 
18415205.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEEDY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QQP~RFTIGRQSSMA 
18411024.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTIKP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KSPARFKLGRQSSLA 
30689517.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MENITAQLKRGISRQFSTGSIRRTLSRQFT~~~~~~RQSSLD~PR~~~~~~~~~~~~RTNMRFSFGRQSSLD 
15232181.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDNIAAQLKRGISRQFSTGSMRRTLSRQFT~~~~~~RQNSLD~PR~~~~~~~~~~~~RNNMRFSFGRQSSLD 
15225139.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MANVVGQLKRGISRQFSTGSLRRTLSRQFT~~~~~~RQASHD~PR~~~~~~~~~~~~RNNMRFSFGRQSSLD 
AK100268.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDTGMRVALHRQVSSGSLKE~~SGELR~~~~~~RQSSLESPRTG~~~~~~~~~~RAATRFLFGRQSSMD 
AK099756.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEAAAKLKRSISRQLSSGAARVWRQLSLEPVYTPRRAGAVGGGGGGGGGGGGGGGGARPTRFGLARQSSLD 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
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32401467.m  VLLKFGADVNVSGEVGDRPLHLASAKGFFNIVKLLVEEGSKADVNAQDNEDHVPLHFCSRFGHHNIVSYLLQSDLEVQP~~HVINIYGDTPLHLACYNGNFEVAKEIVQVTGTESLTKENIFSETAFHSACTYGKNIDLVKFLLDQNAVNINHRGRDGHTGLHSACYHGHIRLVQFLLDNGADMNLVA~~~~~~~~~~~~ 
HH498.h     LLLKFGADVNVSGEVGDRPLHLASAKGFLNIAKLLMEEGSKADVNAQDNEDHVPLHFCSRFGHHDIVKYLLQSDLEVQP~~HVVNIYGDTPLHLACYNGKFEVAKEIIQISGTESLTKENIFSETAFHSACTYGKSIDLVKFLLDQNVININHQGRDGHTGLHSACYHGHIRLVQFLLDNGADMNLVA~~~~~~~~~~~~ 
17552278.w  TLISASANLNLGGAVNDRPIHLAAAKGLTSITKLLLEA~~KADPLLADDEGNQALHYAAKSGSLVILNMLIKQVRGTNDRICARNLYGDTALHLSCYSGRLDIVKSILDSSPTNIVNMENVFSETPLHAACTGGKSIELVSFLMKYPGVDPNYQGQDGHTALHSACYHGHLRIVQYLLENGADQSLASRAFEGGALRQQA 
58500020.q  GGGRGGGGGGAGSSGSSGARRRFDDKGLVARTSLILWHTHQNDAGA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VRKLLEEDAALVNARDYDSRTPLHVAALHGWHDVAECLIANGADVNAQDR~~~~~~~~~~~ 
15223025.p  DGGEQ~~~AAAGTSVPSPSYDKQKEKARVSRTSLILWHAHQNDAAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VRKLLEEDPTLVHARDYDKRTPLHVASLHGWIDVVKCLLEFGADVNAQDR~~~~~~~~~~~ 
18415205.p  PEKIPEPSVHS~~EEE~~~~~VFEDGEEIDGGVRLMYLANEGDIEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKELIDSG~IDANYRDIDDRTALHVAACQGLKDVVELLLDRKAEVDPKDR~~~~~~~~~~~ 
18411024.p  PESRTPIDTLT~~EDEDDDLAAAATAGIGDPTIRLMYLANEGDIDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~INKMLDSG~TNVDYRDIDARTALHVAACQGRTDVVELLLSRGAKVDTKDR~~~~~~~~~~~ 
30689517.p  PIRRSPDSSK~~~SDDEPHMSVPEN~~~LDSTMQLLFMASKGDVRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IEELLDEG~IDVNSIDLDGRTALHIAACEGHLGVVKALLSRRANIDARDR~~~~~~~~~~~ 
15232181.p  PIRRSPES~~~~~LSCEPHMSVPEN~~~LDSTMQLLFMASKGDVNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VEELLNEG~IDVNSIDLDGRTALHIASCEGHYDVVKVLLSRRANIDARDR~~~~~~~~~~~ 
15225139.p  PIRRSPDG~~~~~~SNGPQLAVPDN~~~LDATMQLLFVACRGDVEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQDLLDEG~IDVNSIDLDGRTALHIAACEGHVDVVKLLLTRKANIDARDR~~~~~~~~~~~ 
AK100268.q  PNRRRGRSQSP~~VGLAEDLTVPDN~~~LDATMQLLFLACHGDAAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VEALLRGG~VDVNSINLDGRTALHIASCEGHPDVVRVLLTWKANIDARDR~~~~~~~~~~~ 
AK099756.q  PTPREGGGAAEDGSGAAAMLAVPEN~~~LDATMRLLFAACQGDVAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VEELLRDG~VDVDSIDLDGRTAMHIAACEGQGEVVRLLLSWKANMNARDR~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSG~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
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32401467.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CDPSRSSGEK~~~~~~~DEQTCLMWAYEKGHDAIVTLLKHYK~RPQEELPCNEYSQPGGDGSYVSVPSPLGKIKSMTKEKADVLLLRAELPSRFHLQLSEIEFHEIIGSGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FGKVYKGRCRNKIVAIKRYRANTYCSKSDVD~~~~~~MFCREVSI 
HH498.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CDPSRSSGEK~~~~~~~DEQTCLMWAYEKGHDAIVTLLKHYK~RPQDELPCNEYSQPGGDGSYVSVPSPLGKIKSMTKEKADILLLRAGLPSHFHLQLSEIEFHEIIGSGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FGKVYKGRCRNKIVAIKRYRANTYCSKSDVD~~~~~~MFCREVSI 
17552278.w  GPGTNRPSKVASAIMALNRSDTPSSNASYNSTVSLDDQQTPVIWAYERGHDAIVALLKHYAARTVEGDVCSEYSS~~GESSYTPLPSPMGRLTSLTRDKADLLQLRSALPAPFHLCLAEIEFQESIGSGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FGKVYKGTYRGKLVAVKRYRAMAFGCKSETD~~~~~~MLCREVSI 
58500020.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WQNTPLADAEGAKRHAMIELLKEHGGLTY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GKTGSHFEPKTIPPPLTNKADWEINPLELDFSKAVIIGKDDLFRCYMQIEIVGCSKLAIILAGSFGEILKANWRGTPIAVKRILPSLSDDRLVIFFGVCRQDFKHEVNL 
15223025.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WKNTPLADAEGARKQKMIELLKSHGGLSY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GQNGSHFEPKPVPPPIPKKCDWEIEPAELDFSNAAMIGK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GSFGEIVKAYWRGTPVAVKRILPSLSDDRLVI~~~~~~QDFRHEVDL 
18415205.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WGSTPFADAIFYKNIDVIKILEIHG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKHP~~~MAPMHVKTAREVPEYEINPSELDFTQSKEITK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GTYCMAMWRGIQVAVKKLDDEVLSDDDQVR~~~~~~KFHDELAL 
18411024.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WGSTPLADAVYYKNHDVIKLLEKHG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKPT~~~IAPMHVLTDKEVPEYEIHPTELDFSNSVKISK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GTFNKASWRGIDVAVKTFGEEMFTDEDKVN~~~~~~AFRDELAL 
30689517.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WGSTAAADAKYYGNLDVYNLLKARG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKVPKTRKTPMTVSNPREVPEYELNPLE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GAYQVAKWNGTRVSVKILDKDSYSDPERIN~~~~~~AFRHELTL 
15232181.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WGSTAAVDAKYYGNVEVYNLLKARG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKAPKTRKTPMTVGNPKEVPEYELNPLELQVRKVDGISK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GTYQVAKWNGTRVSVKIFDKDSYSDPERVN~~~~~~AFTNELTL 
15225139.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WGSTAAADAKYYGNMDVFNILKARG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKVPKTKRTPMVVANPREVPEYELNPQE~~~~~~~~~LQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GIYQVAKWNGTKVSVKILDKDLYKDSDTIN~~~~~~AFKHELTL 
AK100268.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WGSTAVADAKCYGHTEVYNLLKARG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKIPRNRRTPMMVSNPGDVPEYELNPSELQFKKGDEVVK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GVYQVAKWNGTKVHVKILDRECYCDQEVIN~~~~~~SFRHELTV 
AK099756.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WGSTPAADAKHYGHFEVYNLLRARG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKTPKQKKTPMTVSNPKEVPEYELNPLELEFRRGEEVTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GHY~VARWYGSKVFVKILDKDSFSDANSIN~~~~~~EFKHELTL 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGSGLPLLVQRTIARTIVLQESIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FGEVWRGKWRGEEVAVKIFSSR~~EERSWFR~~~~~~~~EAEIYQ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
800                    
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32401467.m  LCQLNHPCVVQFVGACLDDP~~~SQFAIVTQYISGGSLFSLLHEQK~~~RILDLQSKLIIAVDVAK~~~~~~~~GMEYLHS~LTQPIIHRDLNSHNILLY~~EDGHAVVADFGESRFLQSLD~~~~~EDNMTKQPGNLRWMAPEVFTQCTRYTI~~~~~KADVFSYSLCLWELL~~~~~~~~~~~~~~~TGEIPFAHLKP 
HH498.h     LCQLNHPCVIQFVGACLNDP~~~SQFAIVTQYISGGSLFSLLHEQK~~~RILDLQSKLIIAVDVAK~~~~~~~~GMEYLHN~LTQPIIHRDLNSHNILLY~~EDGHAVVADFGESRFLQSLD~~~~~EDNMTKQPGNLRWMAPEVFTQCTRYTI~~~~~KADVFSYALCLWEIL~~~~~~~~~~~~~~~TGEIPFAHLKP 
17552278.w  LSRLAHPNVVAFVGTSLDDP~~~SQFAIITEFVENGSLFRRENGERKNYRVMDPAFRLRISLDVAR~~~~~~~~GMRYLHESAAKPVIHRDLNSHNILIH~~ADGRSVVADFGESRFVCQRE~~~~~DENLTKQPGNLRWMAPEVFSQSGKYDR~~~~~KVDVFSFALVIWEIH~~~~~~~~~~~~~~~TAELPFSHLKP 
58500020.q  LIKLRHPNIVQFLGAVTET~~~~KPLMLVTEFLRGGDLHQYLKEKG~~~~ALAPATAVNFALDIAR~~~~~~~~GMAYLHNE~PNVVIHRDLKPRNILLVNSAANHLKVGDFGLSKIIKAQH~~ANDVYKMTGETGSYRYMAPEVFKH~RKYDK~~~~~KVDVFSFAMILYEML~~~~~~~~~~~~~~~EGDPPFSNYEP 
15223025.p  LVKLRHPNIVQFLGAVTER~~~~KPLMLITEYLRGGDLHQYLKEKG~~~~GLTPTTAVNFALDIAR~~~~~~~~GMTYLHNE~PNVIIHRDLKPRNVLLVNSSADHLKVGDFGLSKLIKVQN~~SHDVYKMTGETGSYRYMAPEVFKH~RRYDK~~~~~KVDVFSFAMILYEML~~~~~~~~~~~~~~~EGEPPFANHEP 
18415205.p  LQRLRHPNIVQFLGAVTQS~~~~NPMMIVTEYLPRGDLRELLKRKG~~~~QLKPATAVRYALDIAR~~~~~~~~GMSYLHEIKGDPIIHRDLEPSNILRD~~DSGHLKVADFGVSKLVTVKE~~~~DKP~FTCQDISCRYIAPEVFTS~EEYDT~~~~~KADVFSFALIVQEMI~~~~~~~~~~~~~~~EGRMPFAEKED 
18411024.p  LQKIRHPNVVQFLGAVTQS~~~~TPMMIVTEYLPKGDLRQYLDRKG~~~~PLMPAHAVKFALEIARLSGYF~~LGMNYLHEHKPEAIIHCDLEPPNILRD~~DSGHLKVADFGVSKLLVVKKTVKKDRPVVTCLDSSWRYMAPEVYRN~EEYDT~~~~~KVDVFSFALILQEMI~~~~~~~~~~~~~~~EGCEPFHEIED 
30689517.p  LEKVRHPNVIQFVGAVTQN~~~~IPMMIVVEYNPKGDLSVYLQKKG~~~~RLSPSKALRFALDIAR~~~~~~~~GMNYLHECKPDPIIHCDLKPKNILLD~~RGGQLKISGFGMIRLSKISQDKAKVANHKAHIDLSNYYIAPEVYKD~EIFDL~~~~~RVDAHSFGVILYEIT~~~~~~~~~~~~~~~EGVPVFHPRPP 
15232181.p  LAKARHPNIVQFVGAVTQN~~~~LPMMIVVECNPKGDLSVYLQKKG~~~~RLSPSKALRFALDIAR~~~~~~~~GMNYLHECKPDPIIHCELMPKNILLD~~RGGQLKISGFGLIKLSKIGEDSAKVVNHEAQIDKSNYYIAPEIYKD~EVFDK~~~~~RADVHSFGVILYELT~~~~~~~~~~~~~~~EGVSLFHPKPP 
15225139.p  FEKVRHPNVVQFVGAVTQN~~~~VPMMIVSEYHPKGDLGSYLQKKG~~~~RLSPAKVLRFALDIARHVTFLARLGMNYLHECKPEPVIHCDLKPKNIMLD~~SGGHLKVAGFGLISFAKLSSDKSKILNHGAHIDPSNYCMAPEVYKD~EIFDR~~~~~SVDSYSFGVVLYEVVPYGFIRFGVILYPMIEGVQPFHPKPP 
AK100268.q  LEKVRHPNVVQFVGAVTQN~~~~IPMMIISEYLPNGDLSSCIPRKG~~~~KLHGQKVLKYGLEIAR~~~~~~~~GMTYLHQCKPDPIIHCDLKPKNIFLD~~SGGQLKIAGFGLTRLSKISPGRVKLADHESMVDSFSHYTAPELYRN~EIFDA~~~~~SVDAFSFGFILYEMV~~~~~~~~~~~~~~~EGTHTVHGKSS 
AK099756.q  LEKARHPNLVQFVGAVTQN~~~~VPMMIVSEYHQKGDLASYLETKG~~~~RLQPYKAIRFSLDIAR~~~~~~~~GLNYLHECKPEPIIHGNLSTKSIVRD~~DEGKLKVAGFGSRSLIKVSEDNPQMDQTTSKFN~~SVYTAPEMYRN~GTFDR~~~~~SVDVFAFGLILYEMI~~~~~~~~~~~~~~~EGTHAFHPKPP 
1ias_TGFBR  TVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYT~~~~~VTVEGMIKLALSTASG~~~LAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVK~~KNGTCCIADLGLAVRHDSAT~~DTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGG~~~~~IHEDYQLPYYDLVP 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970                       
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32401467.m  ~~~~~AAAAADMAYHHIRPPIG~~~~~YSIPKPISSLLIRGWNACPEGRPEFSEVVSKLEECLCNVELMSPASSNSSGSLSPSSSSDCLLSRGGPGRSHVAALRSRFELEYALNARSYAGWSQSVGTHSNPGLSLEEMNRSTQYSTVDKYGYVSDPMSLTHLHSRQDDSNFEDSN  
HH498.h     ~~~~~AAAAADMAYHHIRPPIG~~~~~YSIPKPISSLLIRGWNACPEGRPEFSEVVMKLEECLCNIELMSPASSNSSGSLSPSSSSDCLVNRGGPGRSHVAALRSRFELEYALNARSYAALSQSAGQYSSQGLSLEEMKRSLQYTPIDKYGYVSDPMSSMHFHSCRNSSSFEDSS  
17552278.w  ~~~~~AAAAAEMTYKRGRPTLPNQ~PTAQFPAHILSLIPQAWHPESSSRPDFVEIVALLEP~~~HVESTHTDISAPS~TVSQLTSQWEQLSVAPPPASKFPPILS~~~~~~ALHGIAATG~~~~~~~~~~~~~TVEELR~~~~~QRIDNNGYVINKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
58500020.q  ~~~~~YEAAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LIELCWSGDIHLRPSFLEILKRLEKIKEYLAAHDHHWHLFSQFPALFMFLENQYSGYRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15223025.p  ~~~~~YEAAKHVSDGHRPTFR~~~~~SKGCTPDLRELIVKCWDADMNQRPSFLDILKRLEKIKETLPS~DHHWGLFTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
18415205.p  ~~~~~SEASEAYAGK~HRPLFKA~~PSKNYPHGLKTLIEECWHEKPAKRPTFREIIKRLESILHHMGHKRQWRMRPLTCFQNFEHKKKHNWDLSSHDGSSSGSHL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
18411024.p  ~~~~~REVPKAYIED~ERPPFNA~~PTKSYPFGLQELIQDCWDKEASKRPTFRVIISTLELISDRIARKRSWKVMLGRCLPRFRLFTKRDYVNPGGSNRSSGSFNR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
30689517.p  ~~~~~EEVARMMCLEGKRPVFKT~~KSRSYPPDIKELIEKCWHPEAGIRPTFSEIIIRLDKIVANCSKQGWWK~~~~~~~DTFKFPWK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15232181.p  ~~~~~EEVAESICIEGKRPTIRT~~KSKSYPPELKELIEECWHPEISVRPIFSEIIIRLDKIVTNCSKQGWWK~~~~~~~DTFKFPW~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15225139.p  ~~~~~EEAVKLMCLEGRRPSFKA~~KSKSCPQEMRELIEECWDTETFVRPTFSEIIVRLDKIFVHCSKQGWWK~~~~~~~DTFKFPW~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK100268.q  ~~~~~EESGHTIRYDGMRPSLKN~~KLRGYPPDFKALIEECWDTQGIARPTFSEIIIRLDKIYAQCMKQGTWK~~~~~~~DSLKI~WK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK099756.q  ~~~~~EEAAKMICLEGMRPPFKN~~KPKYYPDDLRELIQECWDPTPSVRPTFEEIIVRLNKISTSFTKQTRWR~~~~~~~DTFKLPWKQASER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFBR  SDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


